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Az antigén-receptor gének
szervezodése és atrendezodése.



Az antigén-receptor gének kifejezé6désének
fobb kérdései

Minden testi sejt tartalmaz TcR/BCcR géneket — szerkezet?

Csak T-sejtek (TcR) és B-sejtek (BcR) tudnak receptor fehérjéket

termelni — kifejezodés indukcidja és szabalyozasa?

A kodolé gének tulnyomé része a V-régiot hatarozza meg,
ugyanakkor a fehérje-termék nagyobbik része a C-régiot épiti fel

— atrendezodés folyamata és (korlatozott) diverzitas?



Az lg-gének szervezédése
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Rekombinaz-aktivalé gének:
RAG-1, RAG-2




A V-D-J kapcsolédas mechanizmusa
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Az lg-sokféleség/diverzitas kialakulasa

Az lg VID/J szegmentumok szama és rekombinaciéja.
V,: CDR1/2 - genomialis
V,DJ,: CDR3 - rekombinaciéos/random
« TdT hatasa — CDR3 (hianyaban P-inszercid — B-1 sejt dominancia)

Az alegységek kapcsolodasa (IgH/IgL).



T-sejt receptor (TcR)
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TcR a-p lanc szerkezet
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TcR-gének
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TcR gén atrendezddés |.
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SEREREEEE | T B T RS

Variabilis (V) szegmentum Diverzitas Kapocs (J) Konstans (C)
szegmentum (D) szegmentum szegmentum

l RAG-1, RAG-2

-: Teljes atrendez6dés

TCRP protein




TcR gén atrendezddeés |l.
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T-sejt receptor komplex (TcR)
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Ectodomain

Endodomain

BcR és TcR kozott - CAR
(chimeric antigen receptor)
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Osszefoglal6 - antigén receptorok

Az Ig és TcR gének kulonboz6 antigén-felismerési tipusu folyamatokban
vesznek részt
V- és C-régiok egyarant eltérbek
Egyedi (klonalis) és szabalyozott atrendez6dés:
Lancon beluli sorrend (D—J; V—DJ) a RSS/VDJ-rekombinaz iranyitasaval
Receptor komponensek kozotti sorrend (IgH vagy TcRB—IgL vagy TcRa)
A diverzitas 0sszetevo6i: strukturalisl (V/D/J szama) és kombinacios
(szegmentumok és alegységek)
Egyéb faktorok (sejtvonal-fuggetlen):
RAG-1/2, TdT
Terapias alkalmazas
CAR T sejtek 6sszekapcsoljak a BcR/mAb-kozvetitette antigén-felismereést és

T-sejt szignalizaciot



